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Os métodos preditivos, para andlise da divergéncia genética na escolha de genitores, tomam por base
diferencas morfoldgicas e fisiolégicas apresentadas pelos genitores na avaliacdo da divergéncia, que é geralmente
quantificada por uma medida de dissimilaridade (Cruz & Regazzi, 1994). Por se tratar de uma andlise que permite
integrar as multiplas informacfes, de um conjunto de caracteres, extraidas das unidades experimentais, a estatistica
multivariada tem sido amplamente utilizada para quantificar a divergéncia genética, oferecendo maior oportunidade
de escolha de genitores divergentes em programas de melhoramento (Fonseca et al., 2006).

Véarios métodos multivariados podem ser aplicados na predicéo da divergéncia genética, a escolha do método
mais adequado deve ser realizada em funcéo da precisdo desgjada, da facilidade de andlise e da forma com que os
dados foram obtidos (Cruz, 1990; Cruz et al., 1994c).

O objetivo deste trabalho foi avaliar a divergéncia genética, por meio de procedimentos multivariados, entre
37 clones de café conilon (Coffea canephora Pierre ex Frohener) pertencentes ao Banco de Germoplasma da Empresa
de Pesguisa Agropecuaria de Minas Gerais (EPAMIG) em parceria com a Universidade Federa de Vicosa (UFV), com
vistas a identificacdo dos mais dissimilares, para o estabelecimento de programas de cruzamentos dirigidos visando a
geracdo de variabilidade genética para as caracteristicas avaliadas. Paralelamente, foram selecionados os melhores
gencdtipos, com base no indice de selecdo proposto por Mulamba e Mock (1978), para comporem cruzamentos
direcionados visando melhorar as caracteristicas em questao.

O experimento foi plantado em junho de 2009 na Fazenda Experimental da EPAMIG, localizada no
municipio de Oratorios, Minas Gerais. O delineamento experimental foi em blocos ao acaso, com cinco repeticoes, e
cada parcela constituida de uma planta, no espacamento de 3mx 1,5 m.

Para realizacdo da andlise de divergéncia, em julho de 2010 foram avaliadas as caracteristicas: vigor médio
das plantas, reacdo a ferrugem (Hemileia vastatrix Berk. & Br.), reacdo a cercospora (Cercospora coffeicola Berk. &
Cook.), nimero médio de ramos ortotropicos por planta, nimero médio de ramos plagiotropicos por planta, atura
média das plantas, diametro médio das copas e diametro médio do caule do ramo ortotrépico principal.

Para a andlise de agrupamento, utilizou-se, como medida de dissmilaridade, a distancia generaizada de
Mahalanobis e, para delimitaco dos grupos, utilizou-se a técnica de otimizacdo proposta por Tocher, citado por Rao
(1952).

O indice de selecdo, baseado na soma de ranks (Mulamba e Mock, 1978), foi aplicado para a selegdo dos
melhores gendtipos. Todas as andlises estatisticas foram realizadas com o auxilio do programa computacional
GENES (Cruz, 2006).

Tabela 1. Agrupamento, pelo método de Tocher, de 37 gendtipos de Coffea canephora pertencentes ao Banco de Germoplasma da
EPAMIG/UFV, com base na dissimilaridade expressa pela distancia generaizada de Mahalanobis, estimada a partir de oito

caracteristicas.
Grupo Gendtipo
| UFV3629-28 UFV3629-8 UFV3629-30 UFV3629-1 UFV3627-27 UFV3628-46 UFV3629-23 UFV3629-15 UFRV3629-32 UFV3628-5
UFV3628-39 UFV3628-23 UFV3627-20 UFV3628-20 UFV3629-4 UFV3628-32 UFV3628-35  UFV513 UFV3627-30 UFV3629-?
1 UFV3628-2 UFV629-25 UFV3627-25 UFV3628-28 UFV3628-44
11 UFV3628-3 UFV3628-16 UFV3628-48
v UFV3629-10 UFV3629-27
\ UFV3628-37 UFV3628-42
VI UFV3629-11
VIl UFV3628-38
VIl UFV3629-17
IX UFV3628-26
X UFV3629-36
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Tabela 2. Classificagdo (r) de 37 genétipos de Coffea canephora, pertencentes ao Banco de Germoplasma da EPAMIG/UFV, e
valores relativos ao indice de Mulamba e Mock (1978) (Somader), estimadaa partir de oito caracteristicas.

N° Ramos N° Ramos Diametro Diametro

Ortotrépicos  Plagiotrépicos Altura Copa Caule Sé)gr:a

Média r Média r Média Média r Média r Média r

Genéipos Vigor Ferrugem  Cercospora

Média Média

UFV 3628-28 5.20 1.00
UFV 3627-30 5.00 1.00

r
4 220 20 380 6 26.80 4940 13 6480 4 1309 3 56*
7
UFV 513 580 3 1.00
1
8
2

r
4

1.60 1 2.80 15 25.40 5 4760 16 5380 12 1153 10 70*

220 19 2.80 18 25.40 6 5740 3 5620 8 1048 15 3*
UFV 3628-3 6.80 1.20 9
UFV 3629-25 5.00 1.00 7
UFV 3628-16 6.00 1.40 3

UFV 3628-37 440 22 1.00

220 24 280 20 22.40 5060 2 6600 3 1497 1 79*
200 4 3.80 5 25.20 4660 22 4780 20 1161 9 80*
260 35 380 7 27.00 6360 1 7020 2 138 2 85*
200 11  4.00 2 15.20 25 5640 4 7260 1 1126 12 @ 89*
UFV 3628-26 500 6 1.00 220 21 280 19 19.20 17 5480 5 4280 27 1165 7 105
UFV 3627-27 460 14 1.00 200 8 2.80 17 19.00 18 4860 15 5160 14 981 21 116
UFV 3628-35 480 11 140 34 200 17 4.00 3 19.60 13 5260 10 5540 9 992 20 117
UFV 3629-? 460 17 120 24 220 26 320 12 28.40 2 5340 9 4820 18 1124 13 121
UFV 3628-42 460 19 120 25 240 32 4.00 4 15.00 27 5460 6 6240 5 1233 4 122
UFV 3629-23 480 10 100 7 200 6 2.80 16 17.40 20 4720 19 4660 22 947 23 123
UFV 3629-27 480 12 120 21 160 2 180 31 16.20 23 4680 20 5800 7 1162 8 124
UFV 3629-17 440 21 180 37 18 3 3.60 8 18.60 19 5360 8 4800 19 1139 11 126
UFV 3628-2 460 18 100 10 200 9 3.40 10 13.60 31 4680 21 4620 24 1169 5 128
UFV 3628-5 420 24 100 14 200 12 200 28 23.40 8 4760 17 5460 10 1019 16 129
UFV 3628-46 460 13 100 8 200 7 3.00 13 15.60 24 4540 24 4660 23 1010 17 129
UFV 3629-4 480 9 100 6 200 5 3.20 11 17.00 21 4620 23 4160 30 882 27 132
UFV 3628-48 500 5 120 20 240 31 240 25 19.60 15 4460 26 608 6 1167 6 134
UFV 3629-36 420 23 100 13 280 36 360 9 37.40 1 5160 11 5380 11 845 32 136
UFV 3628-23 460 16 120 23 220 25 240 23 19.60 14 5440 7 4980 17 1113 14 139
UFV 3629-1 440 20 100 11 200 10 240 22 19.40 16 4120 29 5160 15 971 22 145
UFV 3628-39 420 26 100 15 240 30 240 24 21.20 10 4900 14 5220 13 895 26 158
UFV 3628-44 420 25 120 26 240 33 420 1 20.80 11 3800 36 5040 16 1002 18 166
UFV 3628-20 400 28 100 16 220 22 220 27 14.40 28 5160 12 4100 31 836 34 198
UFV 3627-20 460 15 120 22 200 14 160 35 14.40 30 4440 27 4060 32 920 24 199
UFV 3629-30 400 27 120 27 200 15 200 29 16.40 22 4120 30 4740 21 876 29 200
UFV 3629-32 340 31 120 29 220 28 260 21 20.40 12 4720 18 4220 28 825 35 202
UFV 3627-25 320 32 120 30 200 16 220 26 15.20 26 3920 34 3860 34 997 19 217
UFV 3629-11 200 37 100 18 200 13 300 14 8.80 36 4000 33 3260 37 757 37 225
UFV 3629-28 380 29 120 28 220 27 180 33 14.40 29 4100 32 4320 26 897 25 229
UFV 3629-10 340 30 160 36 200 18 180 32 12.60 32 2980 37 4500 25 878 28 238
UFV 3629-15 280 36 100 17 220 23 200 30 8.80 37 4120 31 3440 36 789 36 246
UFV 3628-38 320 33 120 31 28 37 180 3# 11.40 34 4400 28 4220 29 841 33 259
UFV 3629-8 320 34 120 32 220 29 160 36 12.40 33 3860 35 3960 33 859 30 262
UFV 3628-32 300 35 140 35 240 34 160 37 10.40 35 4480 25 3480 35 850 31 267

cwlBugr rN =




* Gendtipos com menores somas de ranks (r

Resultados e conclusdes. As medidas de dissimilaridade genética, estimadas pela distancia generalizada de
Mahalanobis (D?%;), entre os pares de gendtipos (dados ndo apresentados), mostram os genétipos UFV 3628-35 e
UFV 3629-36 como os mais dissimilares, e os genétipos UFV 3628-44 e UFV 3629-8 0s mais similares.

O agrupamento pelo método de Tocher, utilizando-se como medida de dissimilaridade genética a distancia
generalizada de Mahalanobis (Tabela 1), caracteriza aformacéo de dez grupos de gendtipos.

O gendtipo UFV 3629-36 foi um dos mais divergentes, constituindo o grupo X, seguido pelos gendtipos
UFV 3628-26, UFV 3629-17, UFV 3628-38 e UFV 3629-11, respectivamente dos grupos IX, VIII, VII e VI. No
grupo | houve a alocacdo de 20 gendtipos.

Considerando que este trabalho avaliou apenas 37 gendtipos pertencentes ao Banco de Germoplasma da
EPAMIG/UFV e que houve a formagéo de dez grupos pelo método de Tocher, pode-se inferir que, nesta amostra do
Banco de Germoplasma, ha baixa variabilidade genética para as caracteristicas vegetativas avaliadas. Isso é um fato
desfavoravel a obtencéo de sucesso em um programa de melhoramento. Assim, ha necessidade de adoc&o de algumas
técnicas de geracdo de variabilidade genética, como por exemplo, 0 cruzamento entre gendtipos mais dissimilares, ou
sgja, entre os gendtipos UFV 3628-35 e UFV 3629-36, favorecendo assim um aumento na variabilidade genética da
populagéo.

Contudo, para cruzamentos direcionados visando melhorar as caracteristicas avaliadas, os genétipos UFV
3628-28, UFV 3627-30, UFV 513, UFV 3628-3, UFV 3629-25, UFV 3628-16 e UFV 3628-37 mostraram-se
superiores aos demais com base no indice de selegio aplicado (Tabela 2). E possivel verificar que estes gendtipos
estdo distribuidos em quatro grupos distintos, fazendo com que o cruzamento entre os genétipos desses diferentes
grupos sgjam desgjaveis para o programa de melhoramento. Assim, espera-se obter progénies superiores (para as
caracteristicas avaliadas) e com maior variabilidade genética dentro, permitindo maior ganho com a selecéo.

Conclusdes: Os genttipos mais dissimilares foram UFV 3628-35 e UFV 3629-36; os gendtipos UFV 3628-
28, UFV 3627-30, UFV 513, UFV 3628-3, UFV 3629-25, UFV 3628-16 e UFV 3628-37 mostraram-se superiores aos
demais com base no indice de selegdo proposto por Mulamba e Mock (1978).



